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Anwendung von hochdimensionalen
Transkriptom-, Proteom- und
Metabolom-Datensatzen zur
Generierung von diagnostischen,
prognostischen und pradikativen
Biomarker Signaturen in der Klinik
Instrumentale bioanalytische
Verfahren wie Massenspektrometrie
in Kopplung mit Fltssig- und
Gaschromatographie, und
Kernspinresonanzspektroskopie
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Tumorstoffwechsel und
Immunevasion, d.h. Vermogen von
Tumoren der Erkennung und
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Immunsystem zu entgehen
Umfassende Analyse von Proteinen
(Proteomik) und Metaboliten
(Metabolomik) in Geweben, Zellen
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